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  درساهداف: 

 تحليل داده هاي ملكولي در سيستماتيك روش هايآشنايي با  .1

 شناخت بانك هاي  داده ها ملكولي و مباني بيوانفورماتيك كار با آنها .2

 شناخت چگونگي اجرا و مفاهيم واكنش زنجيره اي پليمراز .3

  آشنايي با نرم افزارهاي تحليل داده هاي ملكولي .4

  عملي بود، نوع آموزش در توضيحات بيان شود)-(در صورتي كه واحد عملي يا نظري ارائه در كلاس:رئوس مطالب و برنامه  

  توضيحات  موضوع جلسه درس  شماره جلسه

   DNAمفاهيم ساختارهاي بيوشيميايي ملكولي در   جلسه اول

    انواع جهش و اهميت آنها در سيستماتيك ملكولي  جلسه دوم

   DNAروشهاي استخراج   سومجلسه 

    كلروفورم و يا با استفاده از كيت استخراج-با روش فنل DNAاستخراج   جلسه چهارم

    معرفي ماركرهاي ملكولي در سيستماتيك ملكولي  جلسه پنجم

    مفاهيم پايه در الكتروفورز  جلسه ششم

    بر روي ژال پلي اكريلاميد DNAانجام آلكتروفورز   جلسه هفتم

   مفاهيم مربوط به واكنش زنجيره اي پليمراز  هشتمجلسه 

   PCRنخوه تنظيم برنامه زماني واكنش   جلسه نهم

    PCRنحوه تنظيم تركيب شيميايي واكنش   جلسه دهم

    PCRانواع   جلسه يازدهم

   PCRرفع مشكلات در واكنش   جلسه دوازدهم

    فاصله ژنتيكينحوه ترسيم درخت هاي تبارشناسي و محاسبه   جلسه سيزدهم

    مدل هاي محدوده گونه دبر مبناي داده هاي ملكولي  جلسه چهاردهم

   يمولكول يو نحوه ثبت داده ها NCBI يوتكنولوژيات بلاعاط بانك  با ييشناآ  جلسه پانزدهم

    اآنه يو نحوه طراح يمولكول يبا آغاز گر ها ييآشنا  جلسه شانزدهم
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