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  درساهداف: 

 آوری اطلاعات مولکولی، های مختلف جمعاصول و روشآموزش  .1

  افزارهای رایجهای تبارزایشی همراه با کاربرد نرمهای پرکاربرد تحلیلهای اصلاعاتی و روشآموزش تنظیم ماتریس .2

های معمول قابل تطبیق های اطلاعاتی که با فرمت ماتریسآوری اطلاعات مولکولی از منابع مختلف و ساخت به جمع تسلط .3

 هاهای متنوع رایج امروزی و تحلیل آنهای تبارزایی با روشبوده و ایجاد درخت

 

  عملی بود، نوع آموزش در توضیحات بیان شود(-)در صورتی که واحد عملی یا نظری ارائه در کلاس:رئوس مطالب و برنامه 

 توضیحات درس موضوع جلسه شماره جلسه

  پپتیدیهای پلیهای نوکلئوتیدی، توالیهای اطلاعاتی، بانک ژن، توالمروری بر بانک جلسه اول

  الکتروفروگرام و چگونگی تفسیر آن جلسه دوم

سازی، توصیف و ، الگورینم های کاوش درختان، انواع بهینهاساس روش پارسیمونی و انواع آن جلسه سوم

  مقایسه درختان

 

سازی، توصیف و اساس روش پارسیمونی و انواع آن، الگورینم های کاوش درختان، انواع بهینه جلسه چهارم

 مقایسه درختان

 

سازی، توصیف و اساس روش پارسیمونی و انواع آن، الگورینم های کاوش درختان، انواع بهینه جلسه پنجم

 مقایسه درختان

 

افزارهای  های مولکولی متداول، نحوه انتخاب مدل، نرم مدلهای  انتخاب  روش و اصول ، مفاهیم جلسه ششم

 معمول

 

  اساس روش حداکثر درستنمایی در محاسبه درختان تبارزایی:  جلسه هفتم

های اساس روش حداکثر درستنمایی در محاسبه درختان تبارزایی: مفاهیم، اصول روش، مدل جلسه هشتم

 های معمولافزارانتخاب مدل، نرممولکولی متداول، نحوه 

 

  MrBayesافزار اساس روش استنباط بیزی، مفاهیم و اصول روش بیزی، آشنایی با نرم جلسه نهم

  MrBayesافزار اساس روش استنباط بیزی، مفاهیم و اصول روش بیزی، آشنایی با نرم جلسه دهم

  NJو  UPGMAاساس روش های فاصله ژنتیکی: جلسه یازدهم



 

جلسه 

 دوازدهم

  MAESTRO, Geneious, Bioeditافزار ها )عملی(: آموزش نرمویرایش توالی

  Mesquite, Bioedit, MUSCLE, MAFFT, Clustalافزار خوانی چندگانه )عملی(: نرمردیف جلسه سیزدهم

نمودن اطلاعات از بانک ژن، برداری برای گروهی انتخابی از گیاهان، استخراج تمرین )عملی(: نمونه جلسه چهاردهم

 خوانیردیف

 

  MrBays, RAxML, PAUPافزار تمرین )عملی(: تهیه ماتریس اطلاعاتی و تمرین با نرم جلسه پانزدهم

نیا، تناقض بین منابع اطلاعاتی، حمایت های تکتمرین )عملی(: تفسیر درختان، تشخیص گروه جلسه شانزدهم

 ، آنالیز زیست جغرافیاییهاها، کددهی به الحاق/حذفشاخه

 

 

 

 

 :روش ارزشیابی 

 پروژه های نهاییآزمون ترممیان ارزشیابی مستمر

 * های نوشتاری *آزمون * -

 -عملکردی 
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